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Analisis bioinformaticos personalizados: servicio de consultorfa de anélisis bioinformaticos. Incluidas 2h
de analisis post-entrega en cualquier estudio completo.

Fracciones del microbioma extra: andlisis simultaneo de varias fracciones del microbioma (eucariotas,
virus) en un unico pipeline bioinformatico.

Estudio del fagoma: detallado anélisis de los bacteriofagos presentes en una muestra y anotacion de las
relaciones virus — huesped bacteriano.

Genomas ensamblados a partir del metagenoma (MAGs): recuperacién de parte de los genomas de los
microorganismos para aumentar la resolucion taxonémica (alcanzar nivel de especie o secuenciotipo) y/o
anotar los genes de cada uno (analisis funcional).

Anotacion genética especifica: identificacion de genes de grupos funcionales especificos como de
resistencia, patogenicidad, virulencia o proteinas circulantes entre otros.

Deteccion de patrones taxondmicos: andlisis de copresencia, coausencia o eventos de
presencia/ausencia de taxones bacterianos mediante algoritmos Dirichlet de agrupacion para la busqueda
de biomarcadores.

MICTTFOTINMICS®

Small things that matter.

© 2025 Microomics Systems S.L.

ﬁ% Metagendmica Shotgun

Servicio de andlisis del perfil taxonémico, funcional y diversidad de las bacterias, arqueas, hongos y/o virus presentes en todo tipo de muestras.
El shotgun sequencing es una metodologia de secuenciacion de ADN mediante la cual se pueden obtener lecturas de practicamente todos los
fragmentos génicos presentes en una muestra. El andlisis de estos fragmentos nos permite identificar las especies presentes en la muestra,

ademads de estudiar su diversidad. Al disponer de todo el ADN de la muestra, podemos anotar los genes presentes y realizar un andlisis de
enriquecimiento para comprobar si hay ciertas vias metabdlicas y si estan méas presentes en una condiciéon de estudio.

‘ Consultoria y Diseino del Estudio

Asesoramiento cientifico-técnico personalizado por parte de nuestros expertos en metagendmica para:
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Disefo Recogida Seguimiento Reunion de entrega
experimental de muestras del proyecto de resultados

Redaccion o revision
de publicaciones

a Laboratorio de Biologia Molecular

Un equipo altamente cualificado con amplia experiencia en metagendmica llevara a cabo:

J) Recepcion de muestras
e Muestras biologicas desde 250 ul/ 500 g*
*SegUin carga microbiana de la muestra

o ADN a partir de 800 ng
®\/olumen minimo de 40 pl

® Concentracion minima de 20 ng/ul

® Pureza: OD260/280 = 1.8-2.0
0D260/230=2.0

Control de calidad
de las muestras

Extraccion

I~

Extraccion de ADN

=  Ensala blanca certificada anticontaminacion
e Experiencia con >50 matrices diferentes
» Protocolo especifico de purificacion.

Salablanca
certificada

Amplificacion

« Con cebadores aleatorios para amplificar todo
el contenido gendmico

i

Control de calidad
de las librerias

Secuenciacion

o [llumina NovaSeq 2x150 pb
« 40 millones de lecturas (20M paired-end)

garantizadas por muestra.
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T .. L. Lecturas del
& Andlisis Bioinformatico ( secuenciador ) ( Metadatos )

Nuestro departamento bioinformatico cuenta con pipelines disefiadas para
personalizar cada andlisis segln las necesidades del estudio, abordando:

Small things that matter.

Control
de calidad

Anotacién
funcional

Lecturas
depuradas

Ensamblaje

alisis de
enriquecimiento

Anélisis de
diversidad

A5|gn§C|9n ! MAGs
taxonomica

4 ~ s N , R ~ ’ ~ ’ ~ ’ ~
Abundancia ¢ Abundancia ’ i ’ Especies N ] . \ ] . R 1 . . \ : :
Alpha (a) Beta (B) . | . ! Abur)qanua ) | Secue?\cioti os ! \ Patogenicidad , . Resistencia . Virulencia Diferencias
procariotas \ eucariotas | N virica , er pC 1 . , . ’ . ’ funcionales entre grupos
Semmmm Seeemm- - v Funcién/Taxén « Semmm-- - Semmm-- - Semmm-- -
~ ’

(o o A 3\ 4 A
Analisis de diversidad Asignacion taxonémica Anadlisis de enriquecimiento funcional

Estudio de la diversidad ecoldgica presente en cada muestra (a) Identificacion de una de las fracciones del microbioma (bacterioma, Estudio diferencial de presencia de genes o grupos funcionales

y entre muestras (B). fungoma, eucarioma o viroma) presentes en las muestras con entre los grupos de estudio.

resolucion a nivel de especie.
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